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 هاها و چالش؛ فرصتدر تمدن اسلامي شناسيدانش ژنتيك و نسب
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 8/3/1397تاریخ دریافت: 

 25/6/1397تاریخ پذیرش: 

  دهيچک
 و داردشناسيي، شناسي و مردمشناسي، تاريخ، انسانيكي از علومي كه تأثير عميقي بر باستان      

است. دانيش « ژنتيك»، سازدميهاي جدي مواجه ها يا چالشها، زمينهبا فرصت را «شناسينسب»

  هاي علوم زيستي و علوم مرتبط است.آغاز تحولي بزرگ در زمينه 4دي اِن اي ژنتيك و كشف

در مواجهه با ژنتيك را مورد ارزييابي  يشناسروي نسبهاي پيشمقاله رويكردها و فرصت      

 يشناسينسبتوانيد در تحقيقيا  با طرح اين مسأله كه ژنتيك چيه مييزان مي ،دهدقرار مي

هاي تجربي آزمايشيگاهي تيييين هوييت ماننيد استفاده از روش آيا .اهگشا و سودمند باشدر

هاي نيوين در شيوه ب بادر تييين اصل و نسي ان ا ِ يد 5يتوكندريو م yكروموزوم  يان ا ِ يد

مييها براي فهم بهتر تياريخ هاي مبتني بر نياشناسي با تكميل و تصحيح دادهشناخت هويت

دستاورد تحقيق حاكي ؟ تر نشان دهدهاي جوامع را دقيقيو يا جابجاي ؟ري رساندما را ياتواند 

كار آيد و مناسبا  نيويني در فهيم دقييق ه تواند در اين زمينه باز آن است در آينده ژنتيك مي

  گيرد.شكل مي شناساييتاريخ با اتكا به دانش نسب

 .تمدن اسلامي، ي ان ا ِيد ام تي ،Yشناسي، كروموزومژنتيك، نسب کلمات کليدی:

                                                 
 .انشجوی دکتری تاریخ، واحد علوم و تحقیقات، دانشگاه آزاد اسلامی، تهران، ایراند ۱

bigdelimehdi73@yahoo.com 
 abolfazlrazavi@khu.ac.ir .)نویسنده مسئول( .یخ، دانشگاه خوارزمی، تهران، ایراندانشیار تار ۲
 sinaforoozesh@gmail.com .استاد گروه تاریخ، واحد علوم و تحقیقات، دانشگاه آزاد اسلامی، تهران، ایران ۳

4. DNA:Deoxyribonucleic acid  

وتید ئجدا و از واحدهای داکسی ریبونوکل ای که از دو زنجیرهو تید دو رشتهئ: پلی نو کلکسی ریبونوکلئیک اسیداد

کند که شود. به عنوان ذخیره سلولی اطلاعات ژنتیکی عمل میمتصل به صورت کووالان تشکیل شده است، ایجاد می

 (.974 :2010یابد )آلبرت، از یک نسل به نسل دیگر انتقال می

5 . Mitochondria 

http://hii.iau-shoushtar.ac.ir/?_action=article&au=2627069&_au=%D9%85%D9%87%D8%AF%DB%8C++%D8%A8%DB%8C%DA%AF%D8%AF%D9%84%DB%8C
http://hii.iau-shoushtar.ac.ir/?_action=article&au=2752983&_au=%D8%B3%DB%8C%D8%AF+%D8%A7%D8%A8%D9%88%D8%A7%D9%84%D9%81%D8%B6%D9%84++%D8%B1%D8%B6%D9%88%DB%8C
http://hii.iau-shoushtar.ac.ir/?_action=article&au=2752997&_au=%D8%B1%D8%B6%D8%A7++%D8%B4%D8%B9%D8%A8%D8%A7%D9%86%DB%8C+%D8%B5%D9%85%D8%BA+%D8%A2%D8%A8%D8%A7%D8%AF%DB%8C
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 مقدمه

ويژه گرايي در همه ابعاد زندگي بشري، بهراستي اگر سدة بيستم، سدة تخصص به      
هاي گرايي در علم و مرزبندي دقيق بين علوم بوده است و پژوهشگران هر يك از رشتهتخصص

شخص و آن را از كردند تا با تعاريف دقيق، حوزه و قلمرو پژوهشي خود را معلمي تلاش مي
سدة تلفيق و تركيب و همكاري و مرززدايي بين سدة بيست و يكم،  د،ها جدا كننديگر رشته
هاي روش شناختي و فن ها و پيشرفتها و متخصصان آنها بود. در ساية اين همكاريهمان رشته

يت دارد، گرايي سدة بيستم اهمشناختي دو دهة اخير است كه اكنون به همان اندازه كه تخصص
هايي كه در علوم ديگر نيز وجود درد، اهميت يافته و در ها و چالشآگاهي متخصصان از پيشرفت

هاي مختلف ضرورت يافته است. نگاهي گذرا همكاري بين متخصصان رشتهساية اين آگاهي، 
دهد كه هر چه به زمان حال نزديك ميبه انتشارات علمي نيم سدة گذشته، به وضوح نشان مي

هاي مختلف در كنار يكديگر است، روز رشته صصانهايي كه حاصل همكاري متخشود، پژوهش
اي كه اكنون در مراكز علمي و آموزشي سراسر جهان شاهد به روز افزايش يافته است؛ به گونه

 2ايچند رشته 1ايرشتههستند كه به اصطلاح، بينهاي علمي و دانشگاهي آن دسته از گرايش
متخصصان چند حوزة هاي علمي، در اين شاخه .(34: 1394 ،ساداتيزاده)حسين وندشميخوانده 

 هاتيآن از ظرف قيرا كه شناخت دق ياناشناخته اي دهيچيتا موضوع پ نديآيمختلف گرد م يعلم
 كنند ييو رمزگشا ليتحل قيتخصص خاص خارج است، به طور دق ايرشته  كيو دانش 

 .(2-1 :1388 ،مهرمحمدي ؛ 57 ؛1388خورسندي طاسكوه، )
از دو  شيپا به عرصة دانش گذاشته است و ب يكه به تازگ يارشته انيعلوم م نياز ا يكي      

 است. 3يشناسباستان كيگذارد، رشتة ژنت يدهه از ظهور آن نم
گوييم. مي توان گفت اگر بدن : كوچكترين واحد حياتي پيكرة هر موجود زنده را سلول مي4سلول
دهندة بنا هستند. ها به تعبيري آجرهاي تشكيلدات را به يك ساختمان تشبيه كنيم سلولموجو

 سيتوپلاسميهر سلول از اجزاء مختلفي تشكيل شده است كه به طور عمده سيتوپلاسم، غشاي 
 . (373: 1395 ،رمضاني)نيكنامي و اند و هسته

اي از هسته يان ا ِيدمي از اين يك سلول در درون هسته آن قرار دارد. ني يان ا ِيد بيشتر
وجود دارد كه اين  يان ا ِيدرسد، اما در درون ميتوكندري هم پدر و نيم ديگر از مادر به ارث مي

                                                 
1. Interdisciplinary 

2. Multi- Disciplinary 

3. . Archaeogenetics 

4. Cell 
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هاي جنسي رسد. علت اين امر را بايد در چگونگي لقاح سلولمنحصراً از مادر به ارث مي يان ا ِيد
شود. اين سيتوپلاسم تخمك است كه تخمك مي لقاح تنها هسته اسپرم واردم گاجستجو كرد. در هن

گيرند هاي سلول تخم، از تخمك مادر منشأ ميسازد. بر اين اساس ميتوكندريسيتوپلاسم تخم را مي
 يان ا ِيدمادري خواهند بود. تمام بستگان مادري يك فرد داراي  يان ا ِيدو بنابراين تنها حاوي 

ت توان از آن براي تعيين هويت و مطالعااين طريق مياو هستند و از  باميتوكندريايي مشابهي 
 . (103و  46 :همان) فيلوژنتيك استفاده كرد

ها درصد عيناً مثل هم است. ما انسان 9/99ها ما حاوي اسرار ماست. ژنوم انسان 1ژن
درصد( 1/0اما همان مقدار كم ) خيلي بيش از اين كه فرق داشته باشيم به هم شباهت داريم،

هر فرد مانند اثر انگشت يا اسكن شبكيه  يان ا ِيده شواهدي از گذشته ما دارد. است ك
هاي بروز خصوصيات فردي هر كس، مانند رنگ چشم و زمينه وچشمش، منحصر به فرد است 

در  يان ا ِيدهاي ترين پيشرفتاو نهفته است. برخي از قابل توجه يان ا ِيدبيماري ژنتيكي در 
هاي امريكايي براي حل مسائل ست. نزديك به دو دهه است كه سازمانحوزه اجراي قانون ا

گناهي پژوهش در آن ممكن است فرد بي باكنند و استفاده مي يان ا ِيدبرداري از جنايي از نمونه
هاي در دهه گذشته پيشرفت(. 46 )همان، تهم شناخته شده است تبرئه كنندرا كه به اشتباه م

قضايي را بر آن داشت تا در سراسر كشور خود، پايگاه اطلاعاتي هاي جديد، بعضي سازمان
ها به مراجعه به آن پايگاه يقبر پا كنند و جهت رديابي و دستگيري تبهكاران از طر يان ا ِيد

مراجع قانوني كمك كنند. امروزه اين امكان حاصل شده است قبل از اين كه هر شخصي متولد 
فايل ذخيره شود و زماني كه به يك مشكل بيماري برخورد شود تمام ساختار ژني او روي يك 

و اقدام مناسب را  ندهاي او را بررسي كنمايد يك پزشك بتواند از طريق مطالعه فايل وي، ژن
فقط به اين موارد كه ذكر شد ختم  يان ا ِيدبراي رفع مشكل او انجام دهد. شناخت ساختار 

اي را در اختيار دانشمندان قرار العادههاي فوقيك تواناييگردد، بلكه امروزه مطالعات نوين ژنتنمي
هاي خلق گونه هگياهان و جانواران، ب يان ا ِيدهايي در ها بتوانند با دستكاريداده تا آن

اي است كه ساختار ها دست يابند، موجود تغيير يافته ژنتيكي موجود زندهتر از نياكان آنمتفاوت
فناوري مهندسي ژنتيك تغيير داده شده است. اين موجود ممكن است  ژنتيكي آن با استفاده از

 (. 47 :)همان نسان يا يك ميكروارگانيسم باشديك گياه، حيوان، ا

                                                 
1 .Gene 

کند و معمولًا مسول تعیین یک پروتین ژن: ناحیه از دی ان ای که ویژگی ارثی مجزایی از یک جاندار را کنترل می

 (.979: 2010ولکول آر ان ای است )آلبرت، اختصاصی با م
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 شوددو يا بيشتر نشانگر چند شكلي بر روي يك كروموزوم، هاپلوتايپ ناميده مي مجموع
(Zhao H, 2003, 171-178) كه يك جد مشترك دارند هاي مشابه را و گروهي از هاپلوتايپ

 .(Ruzgar E, 2004, 164) نامندهاپلوگروه مي
و به  دهديخود را به پسرش انتقال م Yاكثر مواقع پدر يك كپي دقيقا مشابه از كروموزوم  در

پسر با آن چه در پدر وجود دارد يكسان  Yمربوط به كروموزوم  يمعناست كه نشانگرها نيا
 ,Jobling, Tyler-Smith 2003) است در آن جهش رخ دهداست. هر چند كه به ندرت ممكن 

598-612). 
 ياز علوم با هدف بررس ديجد رشته نسبتاً كيي ان ا ِيدبر اساس مولكول  شناسيدودمان

مرتبط با آن با استفاده از مولكول  يهاو رشته يتيقوم يهايبررس ،يشناسزبان، انسان خ،يتار
 .(Rozhanskii, Klyosov, 2011, 1:26 ) باشديم يان ا ِيد
 

 شناسينسب ماهيت و چيستي

از ملل  ياريبس انياهتمام به نسب در م ،يو فرهنگ ياعتقاد ،ياجتماع ،ياسيبر علل س بنا
علوم از جمله  ريبا اهتمام به ارتباط آن با سا يشناسنسب عهداشت. مطال ياژهيو اعتبار و گاهيجا

يم خيو تار كيژنت ث،يفقه و حقوق، كلام، رجال، حد ،يشناسروان ،يشناسمردم ،يشناسجامعه
كه  يجوامع سنت درباشد؛  يارشتهانيم يهاتيفعال در حوزه يديمف يهامحمل پژوهش تواند

 گشت،يها استوار مو خرده فرهنگ هاتيقوم يهيآن بر پا يو قشربند ياجتماع اتيساختار ح
جامعه و  كي تيو فهم هو نييتب يرو نياز همبود. « نسب»شناخت،  نياديبن يهااز گونه يكي

است كه به  يفنون واز علوم  يكي يشناسداشت. علم نسب يشتريب امكان نسب هيگروه بر پا
ها در همه انسان ازين دهيياختصاص ندارد، بلكه زا نيمع يمكان و زمان ايخاص  يگروه و ملت

و خاندان به  رهيعش له،يكامل به قوم، قب يو وابستگ يبانيپشت يكه برا بوده خيادوار تار يتمام
 يبخش توانيرا م يملتهر قوم و  انينيشيشناخت اجداد و پ يوجود آمده است. تكاپو و تلاش برا

 نيبه شمار آورد. روند ا "ياعتماد به نفس مل" شيدايدر پ يها و عاملآن «تيهو» يابياز باز
 است.  يشناسدانش نسب اي "علم الانساب"موضوع  ،ييشناسا

و  هايهند ها،يرانيا ها،يلاميا ها،يسومر ها،يروم ها،يوناني ها،يسام ها،ينيچ ،هاعرب
به  له،يقب يو انسجام درون تيها به سبب عصب. عربدادنديم تيبه نسب اهم زين هايياروپا

 گريو د و تبار خود را در قالب شعر، رجز دادندينشان م يو تبار خود توجه خاص خيانساب، تار
 .كردنديفرزندان خود منتقل مبه يشفاه اتيروا
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شود، از ياد مي «1ژنولوژي»و در لاتين به « تبارشناسي»انساب كه از آن در فارسي به  علم
خليفه آن را حاجي .(87 :1375 ستوده،) گويدتعيين نسب مردم و روش پژوهش در آن سخن مي

پردازد و هدف آن احتراز از خطا در نسب مي هاي مردمداند كه به شناسايي نسبتعلمي مي
 .(178 :1992 خليفه،حاجي) اشخاص است

شناسي دوس نويسنده كتاب تاريخ تكه تكه اشاره ظريفي به اهميتّ تاريخ و شجره فرانسوا
م.( انجام شد، بسياري به دنبال  1980دارد. پس از اقداماتي كه به مناسبت سال ميراث تاريخي )

ميرد به مثابه آن است كه اي كه ميرفتند و دريافتند هر فرد سالخورده نامه خودشجره
هاي پيشين و ابعادي از گيرد. بدين سبب دست به كار شدند تا روايت نسلآتش مي ياكتابخانه

گريزد حفظ كنند؛ تاريخي كه تا پيش از اين تنها جنبه مصرفي داشت، زندگي را كه از خاطر مي
هايي از گذشته را كه كند و تنها گوشهيل شده بود كه نقصاني را بر طرف مياكنون به درماني تبد

 .(26: 1396 دوس،) شكنداند درهم ميدر خاطر نمانده
 

 مطالعات فيلوژنتيك

شناسي اي در علم زيستزايشي، شاخهدرخت تكامل نژادي، شجرة تكامل و يا تبار فيلوژنتيك،
ها ها يا جمعيتهاي مختلف جانداران نظير گونهگروه است كه با آن به بررسي ارتباط تكاملي

 هشناسي بهاي ريختهاي دادهي و ماتريسليابي مولكوهاي تواليپردازند و آن را از طريق دادهمي
، و ژنتيكوس به معني «تبار»آورند. خود واژه فيلوژنتيك از ريشة يوناني فيل به معني دست مي

گذاري موجودات از بندي موجودات و نامه شده است. در علم ردهيا زايشي گرفت« مربوط به زايش»
 درشود. درخت تكاملي يك نمودار انشعابي است و روابط تكاملي علم فيلوژنتيك كمك گرفته مي

هاي فيزيكي، ها، تفاوتهاي مختلف زيستي و يا حتي اشخاص را بر اساس شباهتميان گونه
واحدهايي كه در تكامل درختي به همديگر متصل هستند از دهد. ژنتيكي و يا خصوصيات نشان مي

 .(103-104 :1395 ) نيكنامي و رمضاني، . …انديك نياي مشترك جدا شده
كند تا مشخص شود ويژه موجود در يك ساختار ژنتيكي، اين قابليت را فراهم مي هايشباهت

اند و يا خاستگاه آنان از نظر هاي مختلف مردم در درخت تكاملي متعلق به كدام هاپلوگروپگروه
ها به جمعيت جغرافيايي كجاست، همچين برآوردي در خصوص نياكان مشترك و زمان ورودژن

سزايي در رديابي هاين نوآوري اهميت ب 3يا ژنتيك مادري 2ژنتيك پدري. از نظر كندارائه مي

                                                 
1 . Genealogy 
2 . Y-Chromosome 
3 . Mitochondrial DNA 
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 هاي معاصر وگيري جمعيتهاي انسان، چگونگي روند شكلالگوهاي مهاجرتي، سكونتگاه
 (.105)همان،  ها در طول زمان داردپيشرفت آن

كروموزومي جهت مطالعه مهاجرت انساني به منظور ارائه  Y سميمورفي: پلY كروموزوم
 .Underhill, 2010) شودر نقش پدر به كار گرفته مياطلاعاتي دربارة منشأ انساني با تأكيد ب

479. 484, Wells, 2001, 10244-10249, Semino, 2004, 1023-1034.  ) 
تري را ، الگوهاي محلي وجغرافيايي قويميتوكندرينسبت به  يكروموزوم Y هايهاپلوگروپ      

هايي كه مردها در همان مكان -دهد كه احتمالاً به اين دليل است كه پدر بومياز خود نشان مي
هاي انساني سياري از فرهنگب يك ويژگي در ميان -دهنداند به زندگي ادامه ميپدرانشان بوده

 . (Jobling ,2003,598,612 , Burton1996,49-87) است

 .(113 :1395 ،)نيكنامي و رمضاني ي: ميتوكندري تنها توارث مادري دارديرياميتوكند يان ا ِيد
ها، گونه صيتشخ يبرا يا( به صورت گستردهميمورفسي)پل يختيچند ر يهاميتوكندري از      

منحصر به  اتيخصوص يدارا ميتوكندريچرا كه  شود؛ياستفاده م يمادر يهاراد تستاف تيهو
 (16 :1391لساني، ) است يوراثت مادر يگفته شده دارا زياست و همان طور كه قبلًا ن يفرد
در  ها،آن يو فراوان هاپيلازم است هاپلوتا ،تيهو نييدر تع يتوكندرياستفاده از ژنوم م يبرا

 مطالعه شوند.  تيدهندة جمع ليف تشكاقوام مختل
مادر به  قياز طر هاسميمورفيبه صورت پل يتوكندريدر ژنوم م افتهيجهش  يدهاينوكلئوت      

فرد را  كي يتوكندريدر ژنوم م هاسميمورفي. مجموع پلشوديفرزندان دختر و پسر منتقل م
، ميتوكندريكيلوژنتيدرخت ف يدر رو هاپي. از تجمع هاپلوتانديگويم يتوكندريم يهاپيهاپلوتا
در  ياساس يابزار ميتوكندري يها. هاپلوگروپرديگيبه صورت هاپلو گروپ شكل م ييهاخوشه

ها آن ييواگرا خيمختلف و تار يهاها از قارهمهاجرت آن يمنشأ و الگو ها،تيمطالعة ساختار جمع
 .(118 :1395 رمضاني،)نيكنامي و  هاي اوليه استهاپلوگروپز ماكروا

هزار سال  200دودمان منفرد با  كيبه  يانسان ميتوكندري يهايدنبال كردن همة توال با      
. شودياطلاق م «ييايتوكندريم يحوا»كه به آن . (Cann, 1987, 31-36) ميرسيقدمت م

 تعلق دارند L ميتوكندريبه هاپلوگروپ  يباستان يقايافر يهاتيجمع ياعضا
(Gonder,2007,757-768). 

شده  ليو آن از دو واژه تشك شودياستفاده م 1ييايتوكندرياز واژه حواي م يمحافل علم در      
)كه  بسيار واضح است( و حوا يان ا ِ يد ري)كه نقش آن در سلول و تكث يتوكندرياست كه شامل م

                                                 
1 . Mitochondria Eve 
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حواي بر مبناي كتب عهد عتيق، همسر حضرت آدم و نخستين زن آفريده شده( است. فرضيه 
 .(Brandstatter, 2004: 294 – 306)نقش پررنگي در مطالعات فيلوژني دارد  ميتوكندريايي

ترين نياي كرده است، اين واژه به نزديكهزار سال پيش زندگي مي 190-200حوا بين       
ترين نياي هاي امروزي روي زمين اشاره دارد. به عبارت ديگر او نزديكمشترك همة انسان

 . ((Brauer, 2004: 701-707 شودتلقي مي ينهاي روي زممام انسانمادري ت
نفر از كشورهاي مختلف، اين نتيجه حاصل شده بود كه همگي  147  ميتوكندري بررسيبا  قبلاً      

كرده هزار سال پيش زندگي مي 200فرزندان يك زن از منطقه افريقا هستند كه در حدود  ابناي بشر،
هزار سال پيش بوده  156تا  120، زمان زندگي حوا بين 2013يقات جديد در سال است. بر اساس تحق

 .)171 -166: 1387 ،فخرز و ديگران) تاس
هاي هاي ممكن براي يافتن ردههاي ژنتيك به منزلة يكي از راهگيري از آزمايشبهره با      

شناسي و ارزيابي متون و هاي دانش نسبها و دادهگزارهدر تكميل و تصحيحتوان مينياكان 
 .گرفته عنوان راهكار و متدي نوين كمك نگاري بمنابع انساب

هاي آزمايشگاهي هاي دانش ژنتيك براي تبارشناسي با تكنيكبه ذكر است كه روش لازم      
شناسي است نه به منزله جايگزيني كامل كه جابه دانش نسبهاي دادهتنها براي درك بهتر 

هاي ژنتيكي در برخي موارد موجب تغيير در خلوص و آلودگي تبار مات و جهشها، تهاججايي
 خاص گرديده است.

شناسي، تبارشناسي و حتي روابط خانوادگي از طريق مطالعات شناسي، جرممانند بيماري مسائلي      
دودمان  ،Yتواند با تحليل كروموزوم ژنتيكي قابل پيگيري است. فقط يك داده ژنتيكي است كه مي

به ما بگويد كه شجره انسان امروزي از لحاظ مادري  ميتوكندري ليبا تحل ايرا مشخص كند و  يپدر
رسد و يا افراد تدفين شده در يك قبرستان با هم چه نسبتي دارند و همچنين اطلاعاتي از به كجا مي

هاي ط به مهاجرتاين رويكردها، مسائل مربو»هاي باستاني را در اختيار ما قرار دهد. بيماري
كه  هاهنگهاي باستاني، ساختارهاي جمعيت، جابه جايي جمعيتي و به تبع آن شناخت منشأ فرجمعيت

)و  ميتوكندريو  Yگردند و از طريق تحليل كروموزوم شناسي محسوب ميهمه امروزه از علائق باستان
 . (13: 1395 ،رمضاني)نيكنامي و  اندديگر( قابل تحقيق و ارزيابيهاي نشانگر

 

 یان ا ِید یکارکردها

 كيكوپرن كلاسياز دندان و استخوان ن يان ا ِيد يهاشيانجام آزما بادر دهه گذشته       
كه از  ييچند تار مو از يان ا ِيد( و استخراج يلاديم 1543درگذشته در سال  ي)دانشمند لهستان
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ليساي جامع كاتوليك فرومبورك در كمانده بود. جسد او را  يباق شيهااز كتاب يكيدر  يو
 .(241-243 :همان) دادند صيتشخ
را  موردهاي جمعيتي يك مقايسه و تحقيقات تطبيقي نشان دهندة جابجايي نمونه براي      

و  C يهابه دودمان كا،يامروزه امر يبوم يهاتيجمع Yدرصد كروموزوم  80بر  بالغ آوريم:مي
Q  استمتعلق (Santos,1999, 619-628.) 
 

 شناسيژنتيك باستان

هاي ژنتيك شناسي: اصطلاحي است كه از سوي كالين رنفرو به كار برد تكنيكباستان ژنتيك
كه در بر  .(138 :مقاله )رنفرو، ظور مطالعة گذشته انسان اطلاق شدجمعيت مولكولي و به من

 گيرنده موارد زير است.
 باستاني؛ يان ا ِيدشناسي مانند ياي باستانبازيابي شده از بقا يان ا ِيد. تجزيه و تحليل 1
هاي گياهي و ها و گونههاي امروزي )شامل انساناز جمعيت يان ا ِيد. تجزيه و تحليل 2

هاي ژنتيكي در تعامل با جانوري اهلي( جهت مطالعة گذشته انسان و شناخت هر چه بهتر ميراث
 هاي كرة زمين؛زيست بوم

هاي مولكولي در ارتباط با اطلاعات دانسعه يافته به وسيله ژنتيكهاي آماري تو. كاربرد روش3
 شناسيباستان
 انگيز روبروهاي شگفتجامعه علمي با موجي از مقالات با يافته ،1پي سي آراز كشف  پس      

 اج شودهاي چندين ميليون ساله استخرتواند حتي از نمونهمي يان ا ِ يدكردند شدند كه بيان مي

(Kivisild, 2002: 1737-51). 

توان از شناسي اخيراً مرسوم شده مياي كه از دانش ژنتيك در علم باستانبر استفاده افزون      
 نگاري استفاده نمود.دانش ژنتيك براي تجزيه و تحليل و تصحيح و تكميل منابع انساب

ي يگوني يا اشتراكات نياهاو بررسي ميزان گوناهاي هاپلوگروپها، تنوعهاپلوگروپ فراواني      
 نيا را رديابي و شناسايي نمايد.هاي اقوام همها، جمعيتتواند، خاندانمي

به موازات  Yهاي كروموزوم از دانشمندان اعتقاد دارند كه مطالعه هاپلوگروپ بسياري»      
 ليز قباا يتهاجم بعض يانسان مؤثر است، ول يكيدر مطالعه سفر ژنت يتوكندريم يهاهاپلوگروپ

مختلف جهان سبب  يبه كشورها 13 يال 11ها در قرون مغول ورشيمثل  هانيسرزم گريبه د
اقوام  خي، مطالعه تاررسديبه نظر م نيشده است. بنابرا هاتيجمع ياجداد پدر يژنخزانه  يآلودگ

 در .(Kivisild, 2002: 1737-51) باشدمي تريمنطق ياجداد مادر يهاهاپلوگروپ قياز طر
                                                 
1 . PCR 
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بدست  جينتا دييتأ يبرا يشناسپژوهشگران پيشنها مي دهند كه در بحث مردمحالي كه برخي از 
 يماركرها يعني يهاي اجداد پدرهاپلوگروپ ،يرانياقوام ا يبرا ميتوكندري يگوآمده از مطالعه ال

 .(171 :1387 ،)فخرز ه شودعمطال زين Yكروموزوم 
زه به خويشاوندي توجه ويژه داشته و نسب را نيز مورد شناسان امروو انسان شناسانمردم      

 دهند.تأكيد قرار مي
كنندة براون يا مالينوفسكي نسب را به عنوان تعيين -همچون اِ. آر. رَدكليف كاركردگراياني      
 .(85 :1390 ،ژان كوپانس) دهندت نظام خويشاوندي قرار ميماهي

 

 (يکروموزومY)آدم يآدم ژنتيک

 :كنديم ييفرماحكم يشناسانسان نيريعلم د يايبر دن ،زيمشهور دربارة منشأ انسان امرو هينظر دو      
تاكنون در چارچوب  شيسال پ ونيليم 5/2: كه تكامل انسان از يامدل چند منطقه هي. فرض1
  در زمان و در سطح جهان و در قالب تكامل انسان صورت گرفت وستهيواحد، پ يگونة انسان كي
(Caspari,2000,129-136.) 
در  شيهزار سال پ 200در حدود  يانسان امروز اي نسي: هوموساپقايفرآمدل خروج از  ةي. فرض2

 يعلم در مناطق مختلف پراكنده شده است. جامعهو آمده  رونيسپس از آنجا ب افتهيتكامل  قايافر
 اندشده كياجماع نزد به قاي، از شرق افريانسان امروز ريمنشأ واحد اخ ةيدربارة نظر يكنون

(Meredith,2011.) 
انداران از جمله انسان وظيفة تيكي از دو كروموزومي است كه در اكثر پس Y كروموزوم      

در  شود،يپدر به پسر منتقل م از Yدر كروموزوم  يان ا ِيد تعيين جنسيت را به عهده دارد.
در  ليدل ني. به همكنديم يابيرا رد يخانوادگ يهااز نام ياريگفت بس توانيدر واقع م جهينت

 شوديها استفاده مخانواده خچهيتار يهااز پژوهش يان ا ِيد ليو تحل هيتجز
(Lalueza, 2007: 1453-1455). 

 يمركب از دو كلمة كروموزوم و آدم است. كلمه اول به كروموزوم جنس يكروموزوم Y آدم      
است كه  يمفهوم ،يكروموزوم Yها، آدم انسان ياين نيتو كلمة دوم به نخس كنديمردانه اشاره م

منش، نيك، بهمني) …روديها به كار ممشترك تمام انسان ياين نيتركينزد دنينام يبرا
1393 :3-43). 
آن شامل  راتيياست و دامنه تغ ريمتغ اريزده شده بس نيتخم Y-MRCAكه براي  قدمتي      
هزار  306، ( Huang, 1998 138-142) هزار Akashi, Gilbert,1995,268)) 270هزار188

(Shi, 2010, 385-393) ،142 هزار سال (Mendez, 2013, 454-461) .است 
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 ,Francalacci) زدند نيتخم شيهزار سال پ 338از  تريميمحققان آن را قد 2013سال  در      

 180 يكيرا  سال دو گزارش مشابه چاپ شد كه زمان آن نيسپس در هم (565-569 :2013
ژنوم اقوام مختلف،  يبر اساس توال يگري( و دPozinik, 2013: 562-565)هزار  200هزار تا 

لحاظ  به Bettinger, 2007: 34-42).) كردند نيمع شيهزار سال پ 156هزار و  120 نيب
كرده  يزمان با هم زندگ كيدر  يكروموزومYبا آدم يتوكندريم يحتماً حوا ستيلازم ن ينظر
دو فرد را  نياحتمال هم عصر بودن ا هاافتهي نيدتريجد ي، ول(Cann, 2013: 465-467)د باشن

 .(Cann 2013, vol. 341, pp. 465-467) ممكن دانسته است

شود همة نوادگان خط مذكر او در يك مرد ظاهر مي يان ا ِيد -Yجهش  كيكه  يزمان      
ت مرتبط با مجموعة عظيمي از نشانگرها را كنند. اگر بتوانيم اطلاعاآن نشانگر را حفظ مي

اي به عقب برگردانيم ممكن هاي رايانهها را با استفاده از الگوريتمآوري كنيم و سپس آنجمع
 7100هزار سال پيش )تقريبا  142ها از يك مرد تنها كه كه رد جهش برسيماست به اين نتيجه 

اين تاريخ كمي  .(Jobling, 2003, 598-612) كرده نشأت گرفته است( زندگي مينسل قبل
تا حداكثر  60درصدي وقوع اين پديده را بين حداقل  95نامشخص است، ولي يك ضريب اطمينان 

زند. اين نياي مشترك با آدم ژنتيكي در ارتباط است. او در افريقا و هزار سال پيش تخمين مي 142
لاً به مردماني كه امروزه در جنوب افريقا كرده است. او احتمااحتمالاً در شرق آن قاره زندگي مي

گر چه او اولين انسان مذكر امروزي نبوده است. پدر او بدون شك  …حضور دارند، شبيه بوده است
با افراد هم دورة خود در اين احساس كه نوادگان مذكر  ژنتيكيآدم  …به اندازة او انسان بوده است.

، در حالي كه نوادگان ديگران موفق نبودند. مردم ديگري اند، تفاوت داردخط او تاكنون زنده مانده
ها حاوي جهش مشابه نبودند و هيچ يك از خطوط كردند، اما آنهم در آن زمان زندگي مي

 .(141-140 :1395 )نيكنامي و رمضاني، تمذكرشان تاكنون زنده نمانده اس
 Yهاي كروموزم رفته رفته هاپلوگروپها خروج نوادگان آدم ژنتيكي از افريقا به ساير قاره با      

 هاي جمعيتي هستيم.دسته Yدر طي هزاران سال به وجود آمدند كه امروزه شاهد تنوع 

 

 شناسي و ژنتيكمناسبا  ميان نسب

 شناسي و تاريخدر تحقيقا  نسب يان ا ِيداز تحليل  استفاده
 يان ا ِيد تحليلخراج و ترين كاربردهاي استارتباطات ژنتيكي: يكي از مهم بررسي      

نساني آن اهاي هاي باستاني، بررسي ارتباطات ژنتيكي است. در مناطقي كه جمعيتاستخوان
اند بيان هر نظر در اي است و در مسير تاريخ انشعابات گوناگوني يافتهداراي تاريخ پيچيده
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اي نخواهد بوده براي باستاني، كار ساده يان ا ِيداز مطالعه  تفادهها با اسخصوص مهاجرت آن
هاي انساني پي برد لازم است ابتدا تفاوتهاي اين كه بتوان از مطالعة باستاني به تاريخ جمعيت

ها وجود دارد( باستاني )كه بين اين جمعيت يان ا ِيدهاي مشخص و قانونمندي را در توالي
هاي در جمعيت يان ا ِيدهاي اي بر روي توالي يابيمقايسه يعهتعيين كرد. اين امر نيازمند مطال

 .(178-179 :1395، رمضاني)نيكنامي و  هاستامروزي آن
ها خويشاوندي ژنتيكي ميان دو جامعه آماري  يان ا ِيديابي تحقيقات آزمايشگاهي و توالي با      

گردد و اينكه گذشته مشترك يا حتي افراد اعم از اشخاص يا بقاياي باستاني اجساد مشخص مي
توان نقطه اتصال يا اصل اي بوده و در چه زماني از يكديگر جدا شدند در نتيجه ميدر چه دوره آنها

 نسب واحد يا مشترك را نيز بازيابي كرد و يا زمان جدايي اجداد از هم را تعيين نمود. و
 :Dabney, 2013)استخراج كرد  يان ا ِيدزده نيز از بقاياي استخواني محوطة يخ توانمي      

ها هستند گر چه تعداد موميايي ،يان ا ِيديكي از منابع خوب براي استخراج ( 15758-15763
هاي سريع خشك شده مانند يا موميايي ها خيلي محدود است، مانند مرد يخي اوتزي،آن

هاي شميايي مانند و همين طور موميايي آندهاي يافت شده در ارتفاع بالاي رشته كوه موميايي
 .(Hanni, 1994: 487-489) هاي مصرموميايي

 

 هافرصت
تواند به مطالعة ميهاي انسان باستاني، استخوان يان ا ِيد. اطلاعات ژنتيكي به دست آمده از 1

ها و افراد مدفون ها و در ابعاد محدودتر به شناخت روابط ميان گروهارتباطات موجود بين جمعيت
نيكنامي و ) ها مفيد باشدعيين جنسيت اسكلتاند در تتودر يك گورستان كمك كند، همچنين مي

 .(160 :1395 ،ينرمضا
هاي كنند، لزوماً نسل. تاريخ جمعيت پيچيده است و افرادي كه امروزه در يك محل زندگي مي2

زيستند. جا به جايي و ترك منطقه در اثر جنگ، تغيير اقليم بعدي افرادي نيستند كه قبلاً آنجا مي
 .(259-260 :هماند )ندههاي طبيعي، هم در گذشته و هم امروز رخ ميعهيا ساير فاج

هاي تاريخي و تحولات نگاري: گزارهميداني و منابع نسب -. نسبت ميان تحقيقات آزمايشگاهي3
هاي جمعيتي به چه ميزاني با نتايج آزمايشگاهي همخواني و سازگاري دارد و ، جا به جاييسياسي

هاي منابع نسب ياري رسانند. براي هاي ژنتيكي يا دادهند به درك بهتر يافتهتوانآيا اين دو مي
گر رابطه نمونه تنوع و پراكندگي يك هاپلوگروپ خاص در نقاط جغرافيايي متفاوت بيان

خويشاوندي ساكنين هست؟ نسبت هاپلوگروپ شايع ميان مسلمانان در هند و تفاوتش با 
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مسلمانان  Yكروموزوم يا بررسي هاپلوگروپ  اهوها و بودائيهاپلوگروپ ديگر ساكنان مانند هند
 چين به ويژه اويغورها مي تواند همساني هاي تباري آنان با ديگرا اقوام را نشان دهد. 

 افتنيها و خاندان يوستگيپ ،يتيجمع هايييفهم جابجا يمولكول يشناسانسان هدف      
 يهاو آنچه اقوام و ملت يتيجمع يهابير تركصورت گرفته د راتيينسبي است. تغ يهارابطه
 تواند مورد بررسي قرار گيرد. آورده نيز مي ديرا پد يامروز
شناسي و دانش نسب يو بالندگ يريگشكل يهانهيزم يكه در تمدن اسلام نيتوجه به ا با      

آمده  ينگارنسب يهادر كتاب نسبي روابط يهااز داده يوجود داشته و انبوه ينگاربه تبع نسب
 تيموقع ليبه دل» گريد يبوده و از سو انهياسلام در خاورم نيكه ظهور د يياست. از آنجا

و نقش  شوديمحسوب م يانسان يهايپراكندگ يمنطقه نقطة تلاق نيا ،انهيمخاور ييايجغراف
 :Al zahery, 2003) ارج آن داردخ ايبه داخل  انهيخاورم يهاتيجمع يهادر مهاجرت يپررنگ

458-472.) . 

 پرداختشناسي ها و اطلاعات منابع نسبداده ليو تحل هيبه تجز توانيكمك دانش ژنتيك م به      
 مورد ارزشمند است. نيو از دو جهت ا

به دست  يهاهمان هاپلوگروپ ايو  يفهم درخت تبار يشناسي برانسب يهاداده نكهيا اول
 Yو  يژن يهاتشابه اي زهايسودمند باشد و تما توانديم يان ا ِيد يشگاهيآزما جيآمده از نتا
نامة نمونه موردي در اين زمينه پايان يه، تبيين و يا بهتر تفسير نمود.را توج يان ا ِيدكروموزوم 
باشد. كه با عنوان دهكردي در مورد بررسي ژنتيكي سيادت چند خاندان ميمهديالهام بني

 در افراد منتسب به سادات در استان چهارمحال و بختياري هاي ژنتيكيگروهرديابي هاپلو »
 .(40-60: 1394دهكردي، مهدي)بني

مانند مراكز قدرت و يا مراكز ديني رشد نيافته  ينگار: در مناطق جغرافيايي كه زمينه نسبدوم
يا به دلايل سياسي و دوري از تمدن اسلامي و عدم پيوستگي با خاورميانه و يا به دليل 

)به  هاي مسلمان نسب خود را به فراموشي سپردهستي و همگوني با اقوام همسايه دستههمزي
احكام شرعي و فقهي خاصي است، از  ب برتتباران و سادات( كه نسب آنان متريويژه هاشم

ها ها و گروهو تحقيقات آزمايشگاهي مي توان آن دسته يان ا ِيدطريق يافتن اشتراكات توالي 
فقها و انديشمندان اسلامي در ، نظر را يافت و يا مدعيان سيادت را مورد راستي آزمايي قرار داد

را جهت  يان ا ِيد، زيرا برخي از دانشمندان مسلمان هنوز تحقيقات اهميتّ دارداين زمينه 
دانند مي سادات ملاك ندانسته و آنچه را كه مبنا و اصلارزيابي و تعيين ياثبيت پذيرش هويت 

 است.« شهرت»اعتبار به 
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دسته از كساني كه در مورد سلسله سيادتشان ابهام  مسلم اين است كه اين روش براي آن قدر
نامه معتبر( هستند نامه )نسبهاي كه داراي شجرهها و گروهاست كاربرد دارد و براي ساير دسته

شناسي شناسي و ژنتيك )زيست ملكولي( و يا ژنتيك باستانميان نسب همكاري ملاك نيست.
هاي عمده مربوط اي است كه در آينده شايد بتواند بسياري از چالشرويكرد مطالعاتي ميان رشته

لازم به توضيح است كه  هاي گذشته را پاسخ داده و ابهامات را روشن نمايد.به شناخت جمعيت
با داده هاي تاريخي  Yفته هاي ژنتيكي مربوط به هاپلو گروه هاي كروموزوم در برخي موارد يا

مكتوب يا روايت هاي شفاهي موجود مغايرت دارد، براي نمونه قاجارها كه ترك تبار شناخته مي 
كه بيشتر مربوط به .((Barjesteh, 2008: 1هستند  Jشوند طبق آزمايش ژنتيك از هاپلو گروپ 

  .النهريني استبينهاي اقوامي با ريشه
 

 هاهاي گورستانباستاني و يافته هايجمييت
باستاني استخراج نمايند و با  يان ا ِيدها توانند از بقاياي اجساد سلسلهشناسان مي باستان      

 تجزبه و تحليل بهتر ارتباط اقوام و جابجايي جمعيتي را بررسي، شناسايي و بازسازي نمايند.
شناسي مادري و هدف از مطالعة هاي ژنتخمين ميتوكندريتحقيقات در  هدف اصلي از      

شناخت دودمان افراد  ،يانسان يهاتنوع شناخت يبرا ييايلوجغرافيف يهاارائة مدل Yكروموزوم 
 ،يرمضان)نيكنامي و  موجود است يهااتوزوم انيگسترده م يهامطالعة تنوع ژنوم زيمذكر و ن

1395 :268). 
گسترش  -مهاجرت -يامروز يهامنشأ انسان ييدر شناسا توانديدانش ژنتيك م ايه آك اين      

بندي ها و اقوام مؤثر باشد؟ آيا آنچه در مورد تقسيمو گروهدسته  زيو تما ييجدا خيتار ،يكشاورز
 ايآ؟  دردا ينهمخواهاي ژنتيكي با يافته نگاري آمدهاقوام در منابع و متون تاريخي و منابع نسب

اجساد  يو بررس يباستان يان ا ِيد ديجد اتيبا كشف يخيتار يهاگزاره ريو تفس ليتحلبا 
 كرد؟ يابيرا باز است امدهيكه در منابع ن ييدادهاياز رو يآن بخش توانيها ماز انسان ماندهيباق

 اي و يخيتار شيبشر پ يو تحول در زندگ راتييتغ ريمس توانيم يشگاهيآزما جيبا نتا ايآ      
 قرار داد؟ يرا مورد بررس يخيبشر تار

ها در مشترك زبان و آداب و رسوم كه ملاك قوميت ستياقوام بر اساس ز يبنددسته ايآ و      
 ياياز ن يقوم چيه باًيمندي از دانش ژنتيك و اين واقعيت كه تقرطول تاريخ تا امروز بوده با بهره

تر فراتر و كلان يكاست و در سطح يتعصبات قوماز  يناش يهابياز آس توانيم -ستيواحد ن
 كرد. ييخود را شناسا كيبستگان دور و نزد يدر دهكده جهان
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كروموزوم  Yهاپلوگروپ اصلي  15 ،توجه به مطالعاتي كه انجام شده است در ميان ايرانيان با      
 .(373 همان،) B,C, D , E , F, G, H,I,  J, L, N, R, Q, Oو Tوجود دارد كه عبارتند از: 

آزمايي روابط خويشاوندي اجتماعي و تواند دركي بهتر و براي راستيژنتيكي مي مطالعات      
 گيرد.بيولوژيكي ميان جوامع )به ويژه جوامع سنتي( مورد استفاده قرار 

 

 يان ا ِيدعنصر زمان و دوره حيا  افراد از طريق  بازيابي
تواند موجب تخمين زمان جدا در ميان افراد مختلف ميميتوكندري  يان ا ِيد اختلاف      

توان براي از اين شيوه مي (.134)همان،  باشد يتوكندريشدن از نياي مشترك مانند حواي م
مشاهير( استفاده  سياسي، ،اجتماعي هاي برجسته تاريخي )ديني،يافتن زمان زندگي شخصيت

 رار گيرد.تواند مورد استفاده قشناسي مينسب در نمود.
هاي جمعيتي عراق به وسيله الظاهري و همكارانش در كه براي تشخيص ويژگي تحقيقاتي      
كردند و  يرا بررس Yو كروموزوم  ميتوكندريهاي مورفسيمصورت گرفت. آن ها پلي 2003سال 

 گريد ها را باهاي اين جامعه را به دست آوردند. پس از آن، فراواني اين هاپلوگروپهاپلوگروپ
 يريگجهينت كردند. سهي، آلمان و هند مقاايتاليا ن،يعربستان، فلسط ه،يسور ران،يا هكشورها از جمل

 نيبه ا گريصورت گرفته از جوامع د يهاو مهاجرت يتيجمع يهايياز جابجا يها شواهدآن
 .(Al- Zahery, 2003: 458-472) دهديكشور را نشان م

 

 سياد  مفهومميتوكندري و 
شود كه از طريق پيوند نسبي با خاندان پيامبر اسلام در جامعه به گروهي گفته مي سادات      

( در ادوار 2 :1395قليزاده،  و )الهياري اسلامي جايگاهي ويژه و نوعي تمايز و برجستگي دارند
كند، مفهومي وسيع كه همه منتسبان عبدالمطلب در نخست سيادت با مفهوم هاشمي برابري مي

گيرد. در اين معنا عباسيان نيز سيدند. پس از سقوط عباسيان و برآمدن حكومت مغولان و بر مي
اجتماعي جهان اسلام، يعني در پي از بين رفتن تأثير حضور  -بروز تغييرات در فضاي سياسي

عباسيان، مفهوم سيادت به شكلي محدودتر )حتي نسبت به همه طالبيان( به مفهوم علوي 
با  شود. در دوره صفوي در پي تأسيس حكومتي شيعي سيادتنزديك مي )ع((لي)فرزندان ع

 .(6-7 :همان) مفهوم فاطمي بودن مترادف شد
توجه به ارزش مفهوم سيادت در قلمرو تمدن اسلامي گر چه اين مفهوم از آغاز تاكنون  با      

ز جانب پدر يا مفهوم انقباضي )هاشمي، طالبي، علوي و فاطمي( را طي كرده در مورد سيادت ا
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اي كه برخي از انديشمندان اسلامي سيادت را از جانب مادر نيز نظرات متفاوت وجود دارد به گونه
 اند. مادر دانسته پدر يا  برخي هم انتساب از جانب وپدر 

علوي ) دانداحيه مادري را نيز درست ميمرتضي، برادر سيدرضي، انتساب سيادت از نسيد      
دو رسالة نگاشته شده در دوره صفوي يكي با  سيد مرتضي،افزون بر ( 50-5: 1339لي، عام

ق( و رساله  1001عنوان الاشراف علي سيادت الاشراف تأليف سيد حسين بن مجتهد كركي )د. 
يا اثبات سيادت اولاد الاناث تأليف سيد احمد بن زين العابدين علوي عاملي )د.  اتفي اولاد البن

جانب مادر اعتقاد دارند. اين درحالي است كه گفتمان غالب اين عصر و ق( به سيادت از  1060
دانست. طرح اين موضوع در مورد زناني كه اعصار گذشته سيادت را فقط از جانب پدر صحيح مي

شدند در دوره صفوي رهيافتي متفاوت به منزلت اجتماعي و معرفي مي« ضعيفه» وانغالباً با عن
 گشود.جايگاه آنان مي

به  ميتوكندريدانيم توجه به آنچه در مورد انتساب مادري عنوان شد و همانگونه كه مي با      
عنوان نشانگر تبار مادري هست در تحقيقات انتساب از جانب مادر اين نشانگر داراي اهميت 

 تواند پژوهشگر را ياري رساند.باشد و ميمي
 

 و مفهوم سياد  Yكروموزوم 
از اهميت چشمگيري برخوردارند و با توجه به باور به نياي  انسلمانسادات در ميان م      

 داشته باشد. يافراد تنوع كمتر گريها نسبت به دآن Yبايست كروموزوم مشترك مي
مانند شال و  يظاهر يقرار دادن نمادها اينامه و سادات با نوشتن شجره خيطول تار در      

 داشتند.  ديادت خود تأكيعمامه بر س
 .(67 :1394 ،يدهكرديمهديبن) ادت وجود دارديس دييتأ يبرا ييهاشرع راه در      
 ريخاندان را از د نيكه همه اهل محل، ا ياگونه ادت،يخاندان به س كيساله  ي. شهرت صدها1

 اعتراف كنند. ادتشانيبشناسند و به س ادتيبه س زمان
شناسي نسب ليل، مورد اعتماد و آگاه به مساچنان چه دو نفر عاد يعني. شهادت دو عادل آگاه، 2

 شهادت دهند، شرعاً مورد قبول است. يكس ادتيبه س
اسناد  نيخاندان دلالت كنند و ا نيا ادتيمعتبر در خاندان كه بر س اري. وجود اسناد و مدارك بس3

 :عبارتند از
 باشد.  دهيشناس رسنسب يعلما ديينامه معتبر كه به تأالف( شجره 

كه با  يشناخت يو آن شخص هم از رو رفتنديسراغ بزرگ محل م ميكه در قد ادتيناد سب( اس
 .داديها مو به آن نوشتيخاندان م نيا ادتيبر س يمبن يسند اشت،خاندان د نيا
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 شده باشد ديها قخاندان در آن نيا ادتيگونه اسناد معتبر كه س نينامه و امثال اج( وجود وقف 
 .(18 همان،)

پيشوايان هستند ودر اين نامه و سند انتساب به بسياري از سادات به دلايل گوناگون فاقد شجره      
و  1اي ام. بل( 2010) اساس تحقيقي كه در سال بر توان از دانش ژنتيك بهره گرفت.زمينه مي

 ،ناميدند در هند و پاكستان انجام شدافرادي كه خود را سيد مي Yهمكارانش بر روي كروموزوم 
كمتر  ،كنندمشخص گرديد تنوع ژنتيكي اين افراد از غيرسيدهايي كه در همين مناطق زندگي مي

اند. سيدهاي اين منطقه شباهت ژنتيكي بيشتري با اعراب داشته امّا اين افراد نسبت به غير نيست،
 .(57 همان،) اي در ميان سيدها در هند و پاكستان مشاهده نشدهاي ويژههر چند هاپلوتايپ

و همكارانش بر روي مسلمانان هند صورت  2ام. ياسواركانت ( تحقيق2010سال ) در      
تعلق دارند و  Jدرصد از مسلمانان شيعه شمال هند به هاپلوگروه  29گرفت كه مشخص گرديد 

درصد در ميان اين جمعيت مشاهده 18با فراواني  J2درصد و 11با فراواني  J1كلادهاي آن، ساب
هاي پدري شايع در ميان مسلمانان هند به گرديد كه هاپلوگروه صمچنين مشخشدند. ه

هايي كه در بين مردم اي هستند نسبت به هاپلوگروههايي كه از تبار پدري خاورميانههاپلوگروه
 تر است.باشند، نزديكهند شايع مي

هاي رديابي هاپلوگروهبه  نامه خود،پاياندهكردي در تحقيق آزمايشگاهي مهديالهام بني      
به ، ابتدا ويمشترك در ميان افراد منتسب به سادات در چهارمحال و بختياري پرداخته است. 

پرداخت، نامه معتبر زير نظر متخصص علم انساب با شجره شاخصبررسي تعدادي از سادات 
عشي نجفي، الله مرها با معرفي مسئول مؤسسه انساب سادات در قم از شاگردان آيتنمونهسپس 

هاي گرفت. دو نمونه از استان قم و سه نمونه از استان اصفهان به عنوان نمونهمورد ارزيابي 
مطالعه در نظر گرفته شدند. همچنين يك نمونه از استان چهارمحال و بختياري  اينشاخص در 

 .(24 :همانهاي اوليه انتخاب شد )كه احتمال انتساب آن به سادات وجود داشت، براي بررسي
 باشند. هاپلومهاجرت اوليه سادات به نقاط مختلف جهان عربستان سعودي و عراق مي منشا      
-J1كلاد آن يعني ترين هاپلوگروه  است و دو سابدرصد در عربستان شايع 58با فراواني  Jگروه 

M267  درصد و 42با فراوانيJ2-M172  شونددرصد در اين منطقه ديده مي14با فراواني 

در عراق نيز مشخص گرديد كه  Yهاي كروموزوم با بررسي فراواني هاپلوگروه .(46 همان،)
كلاد درصد هاپلوگروه غالب در اين منطقه است و در آن جا نيز ساب 1/55با فراواني Jهاپلوگروه 

J1-M267  با فراواني بالاتري نسبت بهJ2-M172 هايي بر اساس بررسي (همان) شودديده مي

                                                 
1 . EM.Belle 
2 . M. Eaaswarkhanth 



 175/ هاها و چالش؛ فرصتدر تمدن اسلامی شناسیدانش ژنتیك و نسببیگدلی: 

 

 J1-M267هاشم صورت گرفته، مشخص گرديده است كه قريش و طايفه بني يلهي قبكه بر رو

ن سادات در نشانگر غالب در ميا J1c3d-p58باشد و ها ميبه عنوان هاپلوگروه رايج در ميان آن
 .(40-41همان، ) نظر گرفته شده است

را كه فراواني  K-M9و  J2-M172هاي توان هاپلوگروهتوجه به نتايج به دست آمده مي با      
ها داشتند، به عنوان مسير بررسي هاپلوگروه سادات در نظر گرفت و از آن جايي بالاتري در ميان نمونه

 كلادهايابتوان سدر ميان مسلمانان هند نيز با فرواني بالايي ديده شده بود مي J2كه هاپلوگروه 
J2-M172 (58 مان،ه) را براي رديابي هاپلوگروه سادات بررسي نمود. 

باشند، مي Fهاي هاپلوگروه كه زير گروه Jو  IJ ،K ،I هايگروهبررسي بر روي هاپلو      
 Iبا فراواني بالاتري نسبت به  J، همچنين K با فراواني بالاتري نسبت به IJمشخص كرد كه 

وه نيز مشخص كرد كه هاپلوگر J2و  J1يعني  Jهاي كلادشود. بررسي بر روي سابمشاهده مي
J2 فراواني بالاتري دارد. از آن جايي كه  يهاي مورد بررسدر ميان نمونهJ2-M172  در ميان

هاي ديگر ديده شد و بر اساس نتايج حاصل از ها با فراواني بالاتري نسبت به هاپلوگروهنمونه
اواني ، با فرJ2 ها نيزاي كه بر روي مسلمانان شيعه شمال هند صورت گرفته بود و در آنبررسي

 J2كلاد ديده شده بود، ممكن است كه زيرگروهي از ساب هاوگروهبالاتري نسبت به ساير هاپل

متفاوت از آن چه در ميان ايرانيان غالب است، را بتوان به عنوان نشانگر ويژه سادات در نظر 
ادات داراي از سها نمونه هاي بيشتري دارد. در اين مطالعهگرفت. البته اين موضوع نياز به بررسي

ها ي آنرفت هاپلوگروه خاصي را بتوان در همهنامه معتبر انتخاب شده بودند، انتظار ميشجره
 .(59 :همان) ها وجود داشتمشاهده كرد اما بر خلاف انتظار تنوع ژنتيكي بالايي در ميان نمونه

به  J1-M267كه  شدياحتمال داده مكه: در پژوهش صورت گرفته، رديگيمجهينت پژوهشگر      
علت فراواني بالاي آن در جمعيت اعراب هاپلو گروه غالب در ميان نمونه سادات مورد بررسي باشد 

 روهاي كه احتمال انتساب آن به سادات وجود داشت اين هاپلوگاما نتايج نشان داد كه فقط در نمونه
 (.57 :)همان هاي ديگر، مشاهده نشداز نمونهديده شد و در هيچ يك 

 

 تهديدها
هاي مختلف بر واحد بودن نژاد انسان بيشتر دانشمندان معتقدند شناسايي توالي ژنوم جمعيت      

گر نمايان واندتتأكيد خواهد كرد، زيرا اين مطالعات مشخص خواهند كرد كه تغييرات ژنتيكي نمي
ورت نتايج به گروه بندي جغرافيايي و سياسي به وجود آمده در چند قرن اخير باشد. در هر ص

دست آمده از اين پروژه ممكن است در برخي محافل غير علمي تحريكاتي را ايجاد كند. سؤال 
براي بسياري عقيده  انسان است. يان ا ِيددر خصوص مالكيت توالي است ديگري كه مطرح 
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ن ژنوم انساعجيب است، ولي بايد توجه كرد كه با اطلاعات موجود در ي ان ا ِيدمالكيت توالي 
توان داروها و ها ميتوان درآمدي بسيار زيادي كسب كرد؛ مثلاً با استفاده از توالي ژنمي

در كه  هاي داروييشركت نمود. ها معرفيبراي سرطان و ساير بيماريهاي جديدي را درمان
تنها راه آن  حال حاضر تمايل به حفظ سرمايه دارند كه دراند، گذاري كردهتوالي ژنوم سرمايه

 ، اشتباهاتي درگذشتهمتاسفانه در  كشف شده است.ي ان ا ِيد ريافت حق مالكيت براي تواليد
انساني صورت گرفته است؛ مثلاً سهيم بودن  بيولوژيك مندي اقتصادي از موادچگونگي بهره

ود، و اين يكي از شرعايت نمياست چندان از وي به دست آمده  بيولوژيككه ماده  فردي
 .(155 :1395رمضاني،  و نيكنامي) ايد بر طرف گرددكه ب ستهادغدغه

شود، ممكن است به هر دليلي متمايز محسوب ها زير استاندارد خوانده ميكه توالي آن افرادي      
هاي مستعد كنندة يك بيماري و يا اقدام شوند، خطر شامل افزايش حق بيمه افرادي با توالي

و عواقب ناشناخته احتمالي براي « بد»از « خوب»هاي تواليها براي جدا كردن پرستاحتمالي نژاد
 (.155)همان،  يدآپيش  گيرند،قرار مي« بد»افرادي كه در گروه 

 

 گيرينتيجه
يكي از ميراث تمدن اسلامي است كه با توجه به كاركردهاي فقهي، كلامي،  نگارينسب      

ن برخوردار بوده است. امروزه با توجه به اجتماعي و اعتقادي از جايگاه ويژه در ميان مسلمانا
هر چند به اندازه گذشته مورد توجه  -اهميت مسئله هويت، و نيز تأثير نسب در رفتارهاي ديني

ويژه سادات كه از منزلت خاصي برخوردارند آنان را از ساير ههاي اجتماعي بو قشربندي -ستني
متون و منابع نسب از ميان رفته و در برخي  سازد، از آنجايي كه بسياري ازها متمايز ميدسته

اين مقاله با طرح مباحثي از هايي دارد. نگاري پديده نيامده اين دانش كاستيجوامع زمينه انساب
شناسي ها و تهديدهاي آن رويارويي نسبي فرصتكاركرد ژنتيك در نسب شناسي و بررس قبيل

گيري است با بهره نانش ژنتيك كه از علوم نويد با دانش ژنتيك را مورد واكاوي قرار داده است.
آورد تا يابي عناصر تشكيل دهنده اين فرصت را پديد ميافراد و توالي يان ا ِيداز آزمايش 

طور روشن هاي اشخاص با يكديگر و همانها و شباهتها نيز تفاوتشناخت و بازيابي هويت
آنان  رياعي، نشان دادن تبار پدري يا مادهاي اجتمها و دستههاي خويشاوندي گروهكردن نسبت

هاي منابع نسب را جبران نمايد، گر چه اين رويكرد يعني ياري گرفتن از خلاء ناشي از كاستي
ويژه تشيع هنوز از هدر ميان فقها و مراجع اسلامي ب يان ا ِيددانش ژنتيك و تجزيه و تحليل 

رسد در آينده جهت انتساب شخص به ميمباني فقهي استواري برخوردار نيست، امّا به نظر 
ديني نيز انتساب شخص با شخص، انتساب شخص و ارتباط با گروه و  -اشخاص تاريخي
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و  هاي تاريخياي خاص، ارتباط يك شخص يا جامعه با بقاياي باستاني اجساد شخصيتدسته
 فت.اهميت فراواني خواهد ياميزان ارتباط نسبي )پدري و مادري( اقوام با يكديگر 
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Genetic and Geneology; Opportunities and Challenges 

Mehdi Bigdeli, Sayed Abolfazl Razavi, Reza Shabani Samgh Abadi,  

 

Abstract 
      One of the sciences that has a profound impact on archeology, 

history, anthropology and anthropology, and "geneology" with 

opportunities, challenges or challenges is "Genetics." Genetic 

knowledge and DNA discovery are a major development in the fields 

of life science and science. An article examines the approaches and 

opportunities of genealogy's genealogy advancement, by specifying 

how much genetics can be useful in genetic research. The use of 

empirical laboratory identification methods such as the DNA of Y 

chromosome and mitochondria in determining the origin and the 

relationship with the new methods in recognizing identity identities by 

completing and correcting data helps to better understand our history 

or to show the movement of societies more accurately. The research's 

achievement suggests that in the future genetics can be used in this 

field, and new relationships in the precise understanding of history 

will be formed by relying on the knowledge of genealogy. 
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